附件2
2024年度省级科技研发计划联合基金

（优势学科培育类）项目申报要求
一、项目设置和申报领域

（一）申报类别

重点项目：支持从事基础研究的科学技术人员针对已有较好基础的研究方向或学科生长点开展深入、系统的创新性研究，促进相关学科发展，推动若干重要领域或科学前沿取得突破。实施周期3年。

培育项目：支持从事基础研究的科学技术人员着眼全省原始创新总体布局，在指南范围内自主选题，开展创新性科学研究，促进相关学科均衡、协调和可持续发展。实施周期2年。

（二）申报领域

材料学、化学、临床医学（联合资助方：郑州大学）；

中医学、中药学（联合资助方：河南中医药大学）；

农作物遗传育种学、植物保护学（联合资助方：省农业科学院）。
二、申报要求

（一）项目申请人

1.申请人是项目的实际负责人，是在我省工作并正式受聘于依托单位的在职在岗科技人员，每年在依托单位工作时间应不少于6个月，有足够的时间和精力从事申请项目的研究。
2.具有从事基础研究工作的经历，其中重点项目申请人在基础研究工作中，已取得国内外同行公认的突出创新性成果，拟开展的研究工作创新性较强，且与我省经济社会发展结合较紧密。
3.具有良好的教育和科研工作经历。
4.具有良好的科研作风学风和科学道德。

5.材料学、化学、临床医学3个领域重点项目申请人不超过45周岁（1979年1月1日以后出生），培育项目申请人不超过35周岁（1989年1月1日以后出生）；中医学、中药学2个领域重点项目申请人不超过55周岁（1969年1月1日以后出生），培育项目申请人不超过45周岁（1979年1月1日以后出生）；农作物遗传育种学、植物保护学2个领域重点项目和培育项目申请人均不超过60周岁（1964年1月1日以后出生）。

6.满足上述基本条件的海外科技人员，若项目执行期在聘任期内，可通过依托单位申请，但要提供依托单位的相关证明文件，加盖单位公章后将电子扫描文档作为附件上传申报系统。
7.在职攻读研究生学位的人员可以通过其在职的单位申请项目，申请时需提供导师同意函，说明申请项目与其学位论文的关系、项目获得资助后的工作时间和条件保证等，将电子扫描文档作为附件上传申报系统。
（二）项目依托单位

项目依托单位科研管理部门应认真做好本单位申请项目的审核工作，对申请人、参与人的申请资格及项目申请材料的真实性、完整性、合规性和合法性进行审核，并开展科技伦理与科技安全风险评估或审查。

（三）项目合作单位和参与人
项目合作单位一般不超过2个。项目主要参与人中若包括依托单位以外的人员（如外聘人员及研究生等），其所在单位即被视为合作单位，应在申请书中填写合作单位信息并在签字盖章页上加盖合作单位公章。项目主要参与人中的境外单位人员视为以个人身份参与项目申请，应在申报系统中上传信件、传真等本人签字的电子扫描文档。
三、注意事项

（一）申请书撰写

1.请注意凝练研究内容，避免大而全、缺少深度的申请。
2.项目的预期成果等应合理、明确。项目获得资助后，申请书中的相关绩效目标、可考核指标将作为项目结题验收的重要依据。
3.请参照2024年度国家自然科学基金申请代码，根据指南中的一级代码要求，准确填写申请项目的二级学科名称和对应的申请代码。
（二）依托单位及申请人填报

为避免项目申请人因非学术性失误而失去参评机会，特别提醒依托单位及申请人注意，申请项目出现下列情况之一，将不予受理：

1.申请人、参与人未在相应栏目签名。

2.申请书有关栏目未填。
3.依托单位或合作单位未加盖单位公章或名称与公章不一致。
4.未按要求在“立项依据”后列参考文献。
5.未按要求提供电子版的推荐信、导师同意申请函件等相关证明文件（包括承诺函）。
6.将相同或基本相同的申请书在不同机构中以同一申请人或者不同申请人的名义多处申请。
（三）特别提示

重点项目拟进行现场或视频汇报答辩。答辩人必须是申请者本人，不按时参与汇报答辩，视为弃权。
四、申报程序

项目申报采取网上申报的方式进行，无需报送纸质材料。

（一）用户注册。个人（申请人）和法人用户均须注册。申请人和依托单位管理员须在河南政务服务网（http://www.hnzwfw.gov.cn）注册并实名认证后，才能登录系统。已完成注册和认证的用户仍使用原账号。

（二）单位信息填报。依托单位基本信息统一由单位管理员在提交本单位项目之前填写或更新完善。单位管理员提交后，单位所有申请人均能及时共享显示，不需单独、重复填报。

（三）项目信息填报。项目申请人按照指南要求，使用个人账号登录“河南省自然科学基金管理系统（http://nsf.hnkjt.gov.cn/）”填写项目申请书，完成后提交至依托单位。

（四）审核推荐。单位管理员使用法人账号登录系统，按照申请指南要求审核项目，将审核通过的项目统一提交至省科技厅。
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附件2-1
2024年度省级科技研发计划联合基金

（优势学科培育类）项目指南

一、材料学

（一）重点项目

1.亚纳米限域尺度下超快能量存储机制研究（申请代码选择E02的下属代码）

针对快充动力电池“体积比能量与比功率”相互制约的科学问题，研究亚纳米限域空间调控“离子传输与电子结构”的微观机制，揭示二维限域结构与离子存储性能的构效关系，为新型大容量高功率电池材料开发提供理论支撑。

2.低能耗、绿色热耦合光电催化CO2还原制乙烯关键技术（申请代码选择E02的下属代码）

设计开发具有太阳能自主追踪聚光系统的热耦合光电催化反应系统，解决现有石脑油裂解制乙烯工艺高污染、高能耗、高碳排问题，对于促进我国合成乙烯工业转型升级，进而引领世界CO2还原制乙烯工业的发展具有重意义。

3.钒酸盐多组元迁移分离及杂质梯级脱除制备电池级氧化钒研究（申请代码选择E04的下属代码）

针对新能源用高质量电池级氧化钒制备技术缺失难题，研究物理化学缺陷提高钒尖晶石反应活性机理，查明溶解态钒及杂质多聚合态分布规律，建立钒酸盐诱导析晶杂质深度梯级脱除新理论，突破电池级氧化钒制备技术瓶颈。

4.月面特因环境航天服柔性功能高分子材料制备和成型研究（申请代码选择E03的下属代码）

针对电离辐射、月尘、高低温等极端月面环境，重点开展隔热、防辐射、防月尘、透明隔热光防护膜等柔性功能材料的制备和成型研究，并揭示极端环境下材料的防护机制，突破国际技术封锁，构建自主可控的航天服柔性防护材料体系。

（二）培育项目

1.数据驱动下的氢基高温超导体的结构设计（申请代码选择A20的下属代码）

2.超临界二氧化碳辅助制备Pt基金属纳米材料及其催化析氢性能研究（申请代码选择E01的下属代码）

3.基于喷墨印刷制备高性能钙钛矿单晶光电器件研究（申请代码选择E03的下属代码）

4.二维非晶基底负载金属单原子（簇）催化剂的构筑及性能研究（申请代码选择E13的下属代码）

5.MXene二维非范德华异质结的构筑及多硫化物转化反应动力学的调控（申请代码选择E02的下属代码）

6.二维限域结构增强插层赝电容机制研究（申请代码选择E02的下属代码）

7.智能型纳米药物洗脱支架降解调控及血管微环境响应机制（申请代码选择E01的下属代码）

8.基于缓蚀剂技术的镁合金表面耐湿热涂层及其长效防护机制（申请代码选择E01的下属代码）

9.多功能光致发光自修复聚合物与透明光学器件（申请代码选择E13的下属代码）

10.再生铝合金组织及性能调控方法与机制（申请代码选择E04的下属代码）

11.大宗固危废协同处置及绿色低碳建筑材料制备研究（申请代码选择E02的下属代码）

12.h-BN基侧封板的绿色制备与性能调控（申请代码选择E02的下属代码）

13.基于电场驱动血管化的创面敷料可控构建与调控机理研究（申请代码选择E03的下属代码）

14.4D打印自感知驱动软材料与闭环控制驱动器（申请代码选择E13的下属代码）

15.诊疗一体抗菌有机薄膜晶体管的制备及抗菌机理研究（申请代码选择E03的下属代码）

16.不相容聚合物共混体系的流变学研究（申请代码选择A08的下属代码）

17.节能高分子复合透明薄膜成型与成性机理研究（申请代码选择E03的下属代码）

18.新型高熵陶瓷薄膜的制备及其力热性能（申请代码选择E02的下属代码）

19.稀土铌酸盐热障涂层材料设计理论与制备方法（申请代码选择E02的下属代码）

20.LED用大尺寸关键窄带红光晶体制备与应用（申请代码选择E02的下属代码）

21.低品位锂矿短流程制备电池级氢氧化锂的物相转化与分离基础研究（申请代码选择E04的下属代码）

22.金刚石抗激光损伤及其非线性光学应用研究（申请代码选择F04的下属代码）

二、化学

（一）重点项目

1.靶向表观调控蛋白的共价降解剂设计（申请代码选择B07的下属代码）

聚焦肺癌表观调控机制，发展药物优势骨架结构的高效构建策略，构建特色共价小分子化合物库，利用超级计算和人工智能等技术发现新的E3连接酶和相关配体，设计新型共价降解剂，阐明表观调控蛋白降解与有效性及安全性之间的关系。

2.铜团簇晶态材料的精准构筑与可控共价组装（申请代码选择B01的下属代码）

针对铜基纳米材料稳定性低和构效关系不明确的问题，开发精准构筑铜团簇晶态材料的新策略，研究铜团簇稳定可控的共价组装机制与规律，为创制高性能新型铜基纳米材料奠定基础。

3.新型纳米BNCT药物分子开发（申请代码选择B01的下属代码）

针对硼中子俘获治疗中硼药匮乏等问题，开发兼具荧光示踪、高硼含量、高靶向性的新型碳硼烷基金属纳米团簇硼药体系，提高硼药靶向性、单分子B10含量，探究药物结构与活性之间的关系，为肿瘤BNCT治疗的发展提供基础。

4.多相有机光合成（申请代码选择B01的下属代码）

针对经典有机光催化剂无法回收的问题，探索高效的非均相可见光催化体系，基于串联环化反应机制，发展构筑多环有机分子的新策略，研究非均相光催化剂的作用机制和构效关系，为半导体材料的有机合成应用提供基础。

（二）培育项目

1.金属团簇电催化合成氨机制研究（申请代码选择B01的下属代码）

2.新型丰产金属光催化有机合成体系的设计研究（申请代码选择B01的下属代码）

3.团簇基金属自燃材料的制备及其性能研究（申请代码选择B05的下属代码）

4.准二维钙钛矿载流子性能优化研究（申请代码选择B09的下属代码）

5.币金属簇基组装体的构筑及性质研究（申请代码选择B01的下属代码）

6.面向产业化的低成本高效聚合物光伏材料（申请代码选择E03的下属代码）

7.新型金属卤化物类纳米团簇的捕捉、多维组装和功能研究（申请代码选择B05的下属代码）

8.面向绿色氢能的团簇催化研究（申请代码选择B05的下属代码）

9.具有电化学活性的金属（共价）有机框架电极材料研究（申请代码选择B09的下属代码）

10.具有生物活性的天然产物全合成研究（申请代码选择B01的下属代码）

11.柯楠因型吲哚生物碱的集群式不对称合成（申请代码选择B01的下属代码）

12.Ru基催化剂作为高稳定性的质子交换膜电解槽的阳极材料（申请代码选择B09的下属代码）

13.多层二维超分子有机框架的精准构筑及其光功能研究（申请代码选择B01的下属代码）

14.溶液法集成大面积钙钛矿多功能光电探测器（申请代码选择B05的下属代码）

15.中间体去对称化策略构建手性氮杂环分子（申请代码选择B01的下属代码）

16.离子型光功能超分子笼的构筑及固定化酶分析研究（申请代码选择B04的下属代码）

17.大面积可印刷有机太阳能电池材料及器件研究（申请代码选择E03的下属代码）

18.金鸡纳碱类手性光催化剂的设计、合成及催化不对称反应研究（申请代码选择B01的下属代码）

19.组装诱导碳纳米点荧光增强（申请代码选择E03的下属代码）

20.具有空间差异化光子共振特性的微纳结构的构筑、作用机制和智能光电传感应用研究（申请代码选择B05的下属代码）

21.新型骨架的膦手性双膦配体的设计与应用（申请代码选择B01的下属代码）

22.丰产金属催化不对称碳氢键官能团化反应研究（申请代码选择B01的下属代码）

三、临床医学

（一）重点项目

1.代谢性疾病拟肽类药物分子发现（申请代码选择H34的下属代码）

针对糖尿病、肥胖、脂肪性肝病等重大代谢性疾病拟肽类药物发现，设计并合成一系列新型高活性拟肽类化合物，阐明其调控相关蛋白-蛋白相互作用的机制，为靶向代谢性疾病相关靶点的代谢性疾病药物研究提供干预分子。

2.中草药萜类/黄酮类成分的合成生物学研究（申请代码选择C21的下属代码）

运用合成生物学方法，精准合成环黄芪醇、光甘草定等天然来源有限且结构复杂的中草药活性成分，建立萜类/黄酮类中草药活性成分异源高效生物制造技术体系，并开展功效等效性评价研究，为保障人民健康提供绿色新资源。

3.新型非抗生素类滴眼液对真菌性角膜盲的高效干预及机制研究（申请代码选择H13的下属代码）

针对真菌性角膜盲临床可用药物少、毒副作用大等关键问题，通过开发新型非抗生素类抗真菌体系，克服眼局部给药屏障，实现对真菌性角膜盲的高效干预，将为真菌性角膜盲药物治疗关键技术的解决提供理论支撑。

4.中原人群的演化历史和重要生物学性状的遗传机制（申请代码选择C06的下属代码）

群体水平的遗传和演化模式是开展中原人群精准医学研究的基础，通过收集人群的基因组和各项体质表型，综合泛基因组和多组学分析方法，结合人群的生活方式，解析华夏文明的起源，为中原人群的个性化医疗提供理论支撑。

5.离子通道及转运体结构功能异常导致男性弱精症的机制研究（申请代码选择H04的下属代码）

男性弱精症的发生与精子鞭毛离子通道/转运体的结构功能异常密切相关，通过对结构、功能、病理等系统性研究，探索重要离子通道/转运体调控精子鞭毛运动超活化的分子机制，为弱精症的发生及治疗提供理论依据。

6.采用促炎泛巨噬细胞亚群分析技术建立结直肠癌免疫治疗疗效评估体系及其机制研究（申请代码选择H18的下属代码）

采用自主研发的检测方法，筛选免疫治疗有效人群，建立相应疗效评估体系，实现基础成果的临床转化，解决微卫星稳定型结直肠癌患者免疫治疗无效的困境。

7.空气污染物所致呼吸系统炎性疾病的机制及干细胞再生修复的干预对策探索（申请代码选择H30的下属代码）

采用单细胞测序等多组学和类器官技术，筛选出参与不同空气污染物所致呼吸系统炎性疾病的肺干细胞类型及其可能分子机制，为呼吸系统炎性疾病的早预防（规避环境危险因素）和早干预（寻找干预靶点）提供科学依据。

8.缺血性脑卒中致病机制与治疗药物研究（申请代码选择H09的下属代码）

围绕重大脑血管疾病，利用电生理、药物筛选、纳米药物合成等技术研究缺血性脑卒中尚未阐明的病理机制，并发现新型治疗药物与药物递送策略，为缺血性脑卒中的干预和治疗提供理论基础、药物靶点和潜在药物。

9.评价病毒载体药物的动物模型研究（申请代码选择H18的下属代码）

基于叙利亚仓鼠等构建转基因动物模型，建立既能支持病毒复制，又能显示治疗分子功能和毒性、客观评价病毒载体药物疗效和安全性的新型动物模型，利用模型研究病毒感染、评价病毒载体疫苗或病毒载体抗肿瘤药物。

10.建立新型蛋白质变体组学技术在胃癌中的基础研究与转化体系（申请代码选择H18的下属代码）

建立新型胃癌蛋白变体组学的研究方法，解析胃癌蛋白变体特征及其来源，揭示蛋白变体促癌/抑癌的调节机制，开展靶向蛋白变体药物设计与筛选，提出蛋白变体层面胃癌进展的新理论，并为其他肿瘤研究提供开源计算框架。

11.移植肾缺血再灌注损伤的预防与治疗（申请代码选择H05的下属代码）

聚焦肾移植过程中缺血再灌注损伤的分子机制及防治研究，揭示移植肾缺血再灌注损伤发生及进展的分子机制，利用纳米技术研发治疗移植肾缺血再灌注损伤的新型材料，为精准治疗移植肾缺血再灌注损伤提供新策略。

12.以医、工、理学等多学科的交叉研究实现神经肿瘤多模态数据的融合与精准诊疗（申请代码选择T03）

针对脑胶质瘤，利用影像学、病理学、人工智能、分子生物学、实验动物学等医、工、理多学科先进技术与研究方法，实现多模态智能融合，开展脑胶质瘤精准诊疗的新理论、新技术、新方法研究。

（二）培育项目

1.聚焦促吞噬新靶点级联肿瘤焦亡的新型靶向纳米制剂研究（申请代码选择H28的下属代码）

2.逆转结直肠癌免疫化疗耐药的“聚簇”纳米前药研究（申请代码选择H18的下属代码）

3.细胞外囊泡单颗粒分析用于肾损伤监测研究（申请代码选择H26的下属代码）

4.空间组学解析遗传性视网膜疾病发生发展机制及潜在治疗靶点（申请代码选择H28的下属代码）

5.遗传物质结构与功能（申请代码选择C06的下属代码）

6.抗黑色素瘤耐药抑制剂的发现与结构优化（申请代码选择H34的下属代码）

7.机器学习辅助选择性心脏靶向基因载体构建（申请代码选择H28的下属代码）

8.DNA损伤修复选择性激活介导侵袭性淋巴瘤表观遗传学药物耐药的分子机制研究（申请代码选择H08的下属代码）

9.生物组织仿生冻存的分子机制（申请代码选择H28的下属代码）

10.线粒体甲基化水平及其动态变化以及环境危险因素的相互作用与脑卒中发病的关系（申请代码选择H30的下属代码）

11.食管鳞癌新辅助免疫治疗效果评估的生物标志物探索（申请代码选择H18的下属代码）

12.研发精准治疗骨科内植物感染的纳米制剂及机制研究（申请代码选择H06的下属代码）

13.新型蛋白修饰在乳腺癌免疫微环境重塑中的作用机制研究（申请代码选择H18的下属代码）

14.ALYREF参与肝癌甲基化促进肿瘤进展的机制（申请代码选择H18的下属代码）

15.基于大数据的人工智能在淋巴瘤精准诊疗中的应用研究（申请代码选择H08的下属代码）

16.RNA表观遗传修饰在乳腺癌演进中的机制研究（申请代码选择H18的下属代码）

四、中医学、中药学

（一）重点项目

1.中药外治内病的作用机制研究（申请代码选择H32的下属代码）

基于“体表机制”，采用中药制剂通过体表、孔窍、穴位的渗透、吸收，治疗五脏六腑疾病是中药外治内病的特色。揭示中药外治内病的作用机制，完善中药“内病外治”理论，为促进中药的临床外用提供科学依据。

2.基于大数据技术的伤寒类方的传承与转化方法研究（申请代码选择H33的下属代码）

在医案评价工具和数据库技术的基础上，实现伤寒类方的2-3类方，1万条以上医案数据的信息化表达；应用人工智能算法，挖掘其中的人用经验和隐性知识，实现伤寒类方医案知识重塑；通过临床验证与评价，实现伤寒类方智慧转化。

3.基于成分-功效-机制关联的中药炮制机理研究（申请代码选择H32的下属代码）

以炮制机制不明的中药不同炮制品为研究对象，通过化学成分-传统药效-作用机制关联研究其药效物质及生物学机制的差异性，多层次多角度地诠释中药不同炮制品的作用机制，为中药临床精准用药提供科学依据。
4.基于器官/组织协同应答的中医方药干预衰老相关疾病研究（申请代码选择H31的下属代码）
在中医衰老理论指导下，构建系统评价模型，开展干预衰老相关疾病方药筛选，围绕代谢障碍致细胞衰老、线粒体损伤等环节，以器官/组织应答协同调节代谢稳态为切入点，阐述中医药在干预衰老相关疾病关键靶标、作用机制。

5.中医药治疗心脑血管疾病的药效物质基础及机制研究（申请代码选择H31的下属代码）
基于名老中医治疗心脑血管疾病的学术思想和有效方药，开展药效物质基础研究，揭示其治疗心脑血管疾病的关键有效成分，阐明其分子作用机制，为传承名老中医的学术思想、指导临证用药，为开发新药物提供实验依据。

6.中医复方对器官纤维化的作用机制研究（申请代码选择H33的下属代码）
以肺、肝等重要器官纤维化为研究对象，基于临床确有疗效的中药复方，运用现代药理学与分子生物学方法，揭示中药复方防治器官纤维化的分子机制以及药物靶点，为临床应用提供科学依据。

（二）培育项目

1.中医方药治疗扩张型心肌病作用机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）
2.豫产中药有效/毒性成分调控基因的克隆及生物合成途径研究（申请代码选择H32、C21的下属代码）

3.豫产中药炮制品有效物质基础及药效相关性研究（申请代码选择H32的下属代码）

4.基于代谢组学-药代动力学的抗抑郁经典名方药效物质基础研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）

5.豫产中药多糖成分抗纤维化作用机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）

6.中药鲜药的应用基础研究（申请代码选择H32的下属代码）

7.针灸调节睡眠-觉醒节律的神经生物学机制研究（申请代码选择H31的下属代码）

8.中医方药治疗非酒精性脂肪性肝炎的作用机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）
9.经典名方治疗糖尿病血管病变的作用机制（申请代码选择H31、H32的下属代码）
10.基于多模态数据的心脑血管疾病病证结合的风险中医预警模型建立（申请代码选择H31的下属代码）
11.中医药治疗艾滋病免疫功能低下的机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）
12.中医方药治疗神经退行性疾病作用机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）
13.中药小分子计算机辅助药物设计及功效验证研究（申请代码选择H32的下属代码）
14.经典名方药效物质基础及作用机制（申请代码选择H32的下属代码）
15针灸治疗优势病种的机制研究（申请代码选择H31的下属代码）
16.推拿效用的机制研究（申请代码选择H31的下属代码）
17.艾灸效应的机制研究（申请代码选择H31的下属代码）

18.中医康复特色技术对皮肤病等优势疾病的机制研究（申请代码选择H31的下属代码）

19.防治肿瘤有效方的药效物质基础及机制研究（申请代码选择H31、H32的下属代码）
20.情志相关疾病的病因病机与治法研究（申请代码选择H31的下属代码）
21.基于真实世界的中医临床疗效评价方法学研究（申请代码选择H31的下属代码）

22.中药升降浮沉理论的药效物质基础及机制研究（申请代码选择H32的下属代码）
23.中药外用制剂的药物代谢动力学研究（申请代码选择H32的下属代码）
24.传统饮片与颗粒剂的药物代谢动力学比较研究（申请代码选择H32的下属代码）
25.经方对痛经的作用机制研究（申请代码选择H31的下属代码）
五、农作物遗传育种学

（一）重点项目

1.芝麻抗茎点枯病遗传解析（申请代码选择C13的下属代码）

针对黄淮产区芝麻重茬种植、茎点枯病发生普遍，影响生产发展等问题，重点开展芝麻抗茎点枯病遗传机理研究，发掘抗病关键基因，解析抗病分子机制，为加快我国和世界芝麻抗病育种进程提供重要基因资源和理论基础。

2.花生籽仁黄曲霉抗性分子机制研究（申请代码选择C13的下属代码）

针对花生籽仁黄曲霉毒素污染等严重制约花生产业良性发展的关键问题，以抗、感花生为材料，研究抗性遗传规律，挖掘关键抗性基因，解析花生黄曲霉抗性分子机制，为花生黄曲霉抗性分子育种提供重要基因资源和理论基础。

3.小麦抗穗发芽新基因的挖掘与作用机制解析及育种利用（申请代码选择C13的下属代码）
针对河南省及黄淮麦区小麦穗发芽抗性育种需求，挖掘抗穗发芽新基因并解析其调控小麦籽粒休眠的分子机制，采用基因编辑等技术在黄淮主栽品种背景下创制抗性新种质，为培育抗穗发芽小麦新品种提供理论基础和遗传资源。

（二）培育项目

1.成株期小麦抗条锈病新基因发掘（申请代码选择C13的下属代码）
2.小麦籽粒微量营养元素关键基因发掘（申请代码选择C13的下属代码）

3.小麦面团延展性相关基因发掘（申请代码选择C13的下属代码）
4.芝麻抗枯萎病基因功能解析（申请代码选择C13的下属代码）
5.油莎豆块茎形成及膨大调控机制（申请代码选择C13的下属代码）

6.玉米耐密性状基因的分子调控机制解析（申请代码选择C13的下属代码）
7.玉米花药发育分子调控网络解析（申请代码选择C13的下属代码）
8.玉米重要病害抗性育种全基因组选择方法研究（申请代码选择C13的下属代码）

9.竞争性内源RNA响应玉米花期高温胁迫的机制（申请代码选择C13的下属代码）

10.玉米地方品种优异品质性状相关基因挖掘与遗传解析（申请代码选择C13的下属代码）
11.谷子氮高效基因挖掘及调控机理研究（申请代码选择C13的下属代码）

12.白菜球心色新基因挖掘及调控机制解析（申请代码选择C15的下属代码）

13.花色调控关键基因挖掘及分子功能解析（申请代码选择C15的下属代码）
14.芝麻抗裂蒴基因发掘与功能分析（申请代码选择C13的下属代码）

15.油菜抗逆遗传机制解析及新种质创制（申请代码选择C13的下属代码）

16.水稻节水抗旱相关基因挖掘与作用机理研究（申请代码选择C13的下属代码）

17.长豇豆野生种抗虫资源挖掘与抗性种质创制（申请代码选择C15的下属代码）
18.逆境胁迫调控红花类黄酮积累机制研究（申请代码选择C02的下属代码）
19.黄淮区油菜氮高效利用的调控机制（申请代码选择C13的下属代码）
20.玉米矮秆优异等位基因发掘及遗传基础解析（申请代码选择C13的下属代码）
六、植物保护学

（一）重点项目

1.枯草芽胞杆菌生物膜形成的机制研究（申请代码选择C14的下属代码）
构建生物膜形成差异的枯草芽胞杆菌库；利用泛基因组挖掘枯草芽胞杆菌生物膜调控的基因，揭示遗传变异与生物膜表型差异的关系，阐明调控生物膜形成差异的分子机制，为评价枯草芽胞杆菌生防潜力提供理论基础。

2.多花黑麦草对乙酰乳酸合成酶抑制剂类除草剂的抗性机制（申请代码选择C14的下属代码）
针对麦田多花黑麦草对乙酰乳酸合成酶（ALS）类除草剂抗性机制不清的问题，挖掘其抗性相关基因，明确抗性相关基因表达模式和调控途径，解析抗性相关基因生物学功能，阐明多花黑麦草抗ALS类除草剂的抗性机制。

（二）培育项目

1.玉米田蠷螋的生态服务功能研究（申请代码选择C14的下属代码）
2.麦长管蚜种群时空动态的研究（申请代码选择C14的下属代码）
3.粉红螺旋聚孢霉对南方根结线虫的生防机制（申请代码选择C14的下属代码）
4.河南省小麦白粉病菌生理小种毒性结构及遗传分析（申请代码选择C14的下属代码）
5.带粘蛋白基因调控暗黑鳃金龟生殖力的研究（申请代码选择C14的下属代码）
6.黄曲条跳甲对十字花科蔬菜的生态适应性机制（申请代码选择C14的下属代码）
7.丹参根腐病菌Fusarium oxysporum的致病机理（申请代码选择C14的下属代码）
8.拜赖青霉抗菌活性物质合成代谢调控研究（申请代码选择C14的下属代码）
9.甘薯湖北曲叶病毒的流行规律研究（申请代码选择C14的下属代码）
10.假单胞菌对金银花根际土壤微生态的调控研究（申请代码选择C14的下属代码）
11.玉米南方锈病优势生理小种鉴定及致病力研究（申请代码选择C14的下属代码）
